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	1. PARAMETRES CONCERNES  
	PARAMETERS


	Mode d’échantillonnage
	No parametre 
	nom parametre
	Status : [non] valid 

	Sampling
	parameter number 
	name of the parameter
	Status  : [not]  valid

	Rosette
	Picocyanobacteria cultures
	552
	

	Rosette
	Picocyanobacteria FISH
	553
	

	Rosette
	Synechococcus diversity (QPCR)
	550
	

	Rosette
	Synechococcus Environmental Genomic
	551
	

	Rosette-Cycle
	Picocyanobacteria abundance
	554
	

	Rosette-Cycle
	Picocyanobacteria cell cycle
	614
	

	Rosette-Cycle
	Prochlorococcus Molecular stress indicators
	612
	


	2. PROJET  ETUDE 
	PROJECT TITLE


Functional diversity of marine cyanobacteria and acclimation to environmental factors
	3. RESPONSABLE SCIENTIFIQUE 
	PRINCIPAL INVESTIGATOR


	Nom /

name
	adresse / 

address
	téléphone / phone number
	fax /

fax number
	adresse mél /

email address

	Garczarek Laurence
	UMR 7144, Station Biologique, Roscoff
	02 98 29 25 64
	02 98 29 23 24
	garczarek@sb-roscoff.fr

	
	
	
	
	


	4. BREVE DESCRIPTION DU PROJET 
	BRIEF DESCRIPTION OF PROJECT


The objectives of this project are to study the diversity of marine cyanobacteria and their physiological response to various environmental factors. 
	5. DESCRIPTION DES PARAMETRES
	PARAMETERS DESCRIPTION

	
	


5.1. Ce qui a été mesuré et comment  (méthode analytique et/ou références )/ 

      What did you measure and how did you do it (include references for analytical methods)?  

Picocyanobacteria cultures will be isolated using PCR-S11 medium (Rippka et al, 2000). The genetic diversity and distribution of Synechococcus populations will be studied based on 16S rRNA using fluorescence in situ hybridization (Simon et al, 1995) as well as based on Synechococcus pigments types by real time PCR and metagenomic approaches (Six et al, 2007; Stepanauskas & Sieracki, 2007). Abundance and cell cycle of marine cyanobacteria will be determined by flow cytometry according to Marie et al (Marie et al, 1999a; Marie et al, 1999b)
5.2. Stratégie d'échantillonnage / 
           Sampling strategy
Sampling by rosette will be performed at 6 different depths in the euphotic layer (including DCM, upDCM, downDCM, surface and 2 depths between surface and upDCM) for 10 short stations (3,6,9,11,14,17,20,24,26 and 27) and 3 long stations (A, B and C).

5.3. Décrire quels types de données sont nécessaires pour vous compléter votre propre jeu de données avant envoi à la base de données, et estimer le délai avant la disponibilité de vos données pour la base de données / 
 Post-cruise data analysis/treatment required, and the time frame for this
Abundance and cell cycle data will be available within one year. Diversity data and metagenomic analyses will be available after 3 years.
5.4. Estimations des erreurs, précision, sensibilité des données /
 
 Error estimates, precision and accuracy of the data

……………

	6. FICHIERS 
	FILES


6.1. Nom de fichier de données /
  File name
6.2. Explication des têtes de colonne, des unités et des abréviations utilisées dans le fichier de données / 
 Data file structure, units, label columns, …

	7. RESULTATS PRELIMINAIRES 
	RESULTS
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