Lecture des fichiers production bactérienne :

Ces fichiers concernent les profils verticaux de 

pomme 1 leg 1, pomme 2 leg 1, pomme 3 leg 1

pomme 1 leg 2, pomme 2 leg 2, pomme 3 leg 2

Ils sont organisés comme suit :

fichiers Legs 1

colonne A : numéro de station

colonne B : numéro de bouteille

colonne C : profondeur (db, du fichier rosette). Sauf la station 3030, profondeurs théoriques.

colonne D : production bactérienne (en nano-gramme de carbone par litre et par heure)

colonne E : erreur de mesure de production bactérienne (variabilité entre deux duplicats). Si pas de données, un des duplicats (valeur aberrante) a été rejeté. Les échantillons profonds, étant donné leur faible activité, montrent souvent des variabilités importantes.

fichiers legs 2 : même chose, mais colonnes décalées puisque le numéro du site est dans la colonne A

les CTD s’enchaînent les unes en dessous des autres avec une ligne blanche pour les séparer

ld : limite de détection pour le volume incubé et la durée d'incubation; i.e. valeurs pas significativement différentes de celles du témoin.

nd : non déterminé ou données rejetées.

Fichier de données validées (validation octobre 2005)

