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C. Pocho

· Emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficrosdcoord_donpomweb

· Réalisation de programmes de concatenation des fichiers rosette définitifs avec les fichiers des données du site web pomme de novembre 2003. Le fichier rosette servant de fichier trame (donc on vient coller les données pomme web sur le fichier trame. Tous les fichiers auront donc le même nombre de lignes)
· Rq : dans un premier temps, ces prog de concatenation ne sont appliqués qu’aux fichiers dont les données sont issues de la rosette, c'est-à-dire : 
· L’absorption particulaire

· L’assimilation d’azote

· L’assimilation d’azote et de carbone

· Les bactéries hétérotrophes

· Le carbone inorganique dissous

· Le carbone organique total (TOC)

· Les composés soufrés DMS et DMSP

· CTD-rosette et surface (Atalante)

· CTD-rosette (Thalassa)

· CTD-O2 et CTD-rosette (Atalante) (août 2003)

· CTD (D’Entrecasteaux), XCTD et XBT

· Flux O2/TCO2 et activité ETS

· Microzooplancton

· Pigments phytoplanctoniques

· Production bactérienne et rendements de croissance

· Production primaire (méthode 14C)

· Sels nutritifs (Atalante)

· Sels nutritifs (Thalassa)

· Silicium

· Compteur de particules HIAC (rosette)

· Et ne comprend pas ou n’est pas traité :

· La chimie DTX

· Le compteur optique de plancton (OPC)

· Fer

· Pièges à particules

· Profils bio-optique

· Sels nutritifs (D’Entrecasteaux)

· Zooplancton

· Compteur de particules HIAC (continu de surface)

· Paramètres météo-océaniques et flux radiatifs
· Radio-sondages

· SeaSor-OPCT

· VM-ADCP

· Principe : 

· Mise en forme des fichiers excel des données du site web pomme si ce n’est pas déjà fait

· Réalisation des prog de concatenation sur matlab 

· Le fichier rosette constitue le fichier trame

· La concatenation est effectuée en fonction du n° de station et du n° de btl (excepté pour les fichiers d’assimilation d’azote où la concatenation est effectuée en fonction du n° de station et de la prof)
· Enregistrement sous excel du fichier résultat

· Réalisation :

· Création d’un nouveau dossier « ficrosdcoord_donpomweb » (emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficrosdcoord_donpomweb). Au sein de ce nouveau dossier, nous viendrons placer tous les fichiers résultats de la concatenation que l’on classera par type de fichiers (ex : assimilation d’azote, etc.) ainsi que les prog matlab
· Création donc d’un sous-dossier « concat_+le nom du type de fichier » au sein duquel on vient placer tous les fichiers (exemple « concat_abspart » pour l’absorption particulaire, etc.)
· Les fichiers rosette qui vont nous servir de trame sont : « ficrosdficcoordpxly_modif.xls » (emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficros_coord\concaten_ficrosdcoord

· Fichiers lus :

· Pxly désigne le n° de campagne (pomme 1, 2, 3) et le numéro de leg (leg 1 ou leg 2)

· Ce sont les fichiers rosette « ficrosdficcoordpxly_modif.xls » cités ci-dessus

· Ce sont les fichiers de données du site web de pomme qui ont été téléchargés depuis le site web en novembre 2003 (cf dossier « donnees_pomme_web_NOV_2003 » emplacement : D:\pomme\ctdraw\donnees_pomme_web_NOV_2003)
· Ces fichiers téléchargés sont décompressés, on obtient le plus souvent des fichiers .txt

· Ces fichiers sont alors enregistrés sous excel afin d’être mis en forme

· Une fois la mise en forme effectuée, ils sont réenregistrés en .txt 

· Fichiers écrits :

· Le nom du fichier résultat se compose de la façon suivante : « ficros_ » puis le nom du fichier concatené puis le leg « _pxly » 

· Par exemple le nom du fichier résultat de la concatenation pour le silicium pour pomme1 leg2 sera « ficros_silicium_p1l2.txt »

· Ce fichier résultat .txt est ensuite mis en forme (légende, format des cellules, tec.) puis enregistré en .xls sans modification du nom du fichier. Si l’on se réfère à l’exemple, nous obtiendrons « ficros_silicium_p1l2.xls »

· Seconde possibilité pour obtenir le fichier résultat en .xls : après le passage du prog matlab, au sein de la fenêtre de matlab « array editor », double-cliquez sur « tabfinal », selectionnez en numeric format « longG » puis copiez/collez le tabfinal au sein d’un nouveau fichier excel que vous enregistrerez par la suite
· Procédure détaillée par dossier :

· L’absorption particulaire :

· Présence d’un doublet pour adet+aphyto : 

· P1l1 : station 1007 btl 24 présente deux fois

· P2l2 : station 2276 : btl 7, 8, 9, 10, 11, 12, 17, 18, 19, 21, 23 présentent deux fois

· L’assimilation d’azote :

· Pb rencontrés pour les fichiers d’assimilation d’azote : 

· La concatenation est effectuée en fonction du n° station et de btl or pour fichiers d’assimilation d’azote on ne dispose pas de n° de btl

· Proposition de concatener en fonction du n°station et de la profondeur
· Attention on prend la profondeur la plus proche

· Création d’un sous-dossier « concat_assimiazote »

· Transférer les fichiers résultats et prog au sein de ce sous-dossier

· Constat au vu du fichier résultat : 

· Le fichier résultat qui a été concaténé en fonction du n° station et de la prof comporte davantage de données à l’arrivée qu’au départ car lorsque la prof est presque identique, le prog matlab vient copier plusieurs la donnée

· L’assimilation d’azote et de carbone :

· Les bactéries hétérotrophes :

· Le carbone inorganique dissous :

· Un pb de décalage de lignes a été corrigé pour p2l1 et p3l1 :
· Les 8 premières col du fichier sont justes mais à partir de la station 2055 on a un décalage d’une ligne pour le reste des colonnes

	Col A à H
	Col I à Z

	….
	2054
	….
	2055
	Btl n°1
	…


· on décale donc les cellules de la col I à Z d’une ligne vers le bas (insertion + cellule+décaler vers le bas)
· puis sur la nouvelles ligne, on insère des NaN pour remplacer les cases vides
· on supprime enfin la dernière ligne du fichier col I à Z où il y avait des NaN
	Col A à H
	Col I à Z

	….
	2054
	….
	NaN
	NaN
	NaN

	
	
	
	2055
	Btl n°1
	….


· Réenregistrement du fichier en .xls et en .txt
· Il faut ensuite repasser le prog matlab
· Remise en forme des fichiers résultats
· Suppression des anciens fichiers résultats
· Repasser également le prog pour inventaire des paramètres et correction aussi
· Correction effectuée le 10/08/04 :

· Fichiers concernés : fichiers excel pour p1l1, p2l1, p3l1 nommés « carbone_inorg_dissous_PxLy.xls » : correction de l’intitulé de la légende pour la colonne longitude : « longitude W » est remplacé par « longitude E »

· Rq : la même correction est effectuée sur les fichiers résultats .xls nommés « ficros_carbinorgdiss_pxly_cor.xls » (emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficrosdcoord_donpomweb\concat_carbinorgdiss)

· Le carbone organique total (TOC) :

· A TRAITER 
· VOIR AVEC LP

· Les composés soufrés DMS et DMSP :

· Fichiers lus : « composes_soufres_PxLy.txt »
· CTD-rosette et surface (Atalante) :

· ne rien faire
· CTD-rosette (Thalassa) :

· ne rien faire
· CTD-O2 et CTD-rosette (Atalante) (août 2003) :

· ne rien faire
· CTD (D’Entrecasteaux), XCTD et XBT :

· ne rien faire
· Flux O2/TCO2 et activité ETS :

· Deux types de fichier : 

· O2/TCO2

· Il manque la station 1025 btl 24 : n’a pas été concaténé, pourquoi ? car le fichier trame pour la station 1025 s’arrête à la btl 22 (pas de btl 23 et 24 !!)

· Activité ETS

· Présence d’un doublet 

· pour p1l2 : station 1087 btl 4 présente deux fois

· pour p2l2 : station 2408 : btl 1 deux fois

· Rajout d’une colonne au sein du fichier résultat pour distinguer les doublets pour p1l2 et p2l2 (car il n’y a qu’une col où le n° de btl est indiqué, il faut donc rajouter une col supplémentaire en dernier) :
	1087
	4
	4

	1087
	4
	4 bis


· Question : doit-on traiter P0 pour l’O2/TCO2 ? (non traité pour l’instant)
· Microzooplancton :

· Pigments phytoplanctoniques :

· Doublet pour p3l1 : station 3019 deux fois btl 24

· Insertion d’une ligne+copier/coller

· Rajout d’une colonne au sein du fichier résultat excel uniquement « btl bis »pour distinguer les doublets (btl 24 de la btl 24 bis)

· Production bactérienne et rendements de croissance :

· Production primaire (méthode 14C) :

· Sels nutritifs (Atalante) :

· Sels nutritifs (Thalassa) :

· Silicium :

· Compteur de particules HIAC (rosette) :

· Rq : on a deux niveaux de traitements : N1 et N2 et pour chacun de ces niveaux deux types de fichiers : rosette et continu de surface

· N1 et N2 HIAC cont de surf : 
· p1l1, p1l2, p2l1, p2l2, p3l2 (pas de fichier p3l1)

· N1 et N2 HIAC rosette : 
· leg 1 et 2 de pomme 1, 2 et 3

· attention nbre total de col différent suivant les leg

· Rq : nous ne nous intéresserons ici qu’aux fichiers dont les données sont issues de la rosette de N1 et N2
· Rosette N1 : 

· doublet pour station 1005 deux fois btl 1

présence de doublets pour la station 1064 : on a deux fois la btl n°5, 6, 9 et 10 (ex : 1064b btl5). 
· station 1069 une btl en surface : 
· doublet station 1092 deux fois btl 12 et 13

· doublet : station 2035 deux fois btl 10 et station 2051 deux fois btl 7

· station 3004 col prof : lignes 35 à 81 : « #N/A » remplacé par des NaN (fichier .xls et .txt)

· Rosette N2 : 

· Corrections effectuées sur les fichiers N2 HIAC rosette :

· Les doublets rencontrés pour le niveau 1 sont identiques pour le niveau 2 des HIAC rosette et inversement (et leurs corrections aussi)
· Principe de corrections effectuées pour les doublets :

· Lorsque le prog matlab de concatenation rencontre deux numéros de bouteille identiques pour une même station (deux fois le même numéro de btl pour la même station), le prog n’insère pas les données à concatener, il laisse les NaN 
· Les corrections sont effectuées sur les fichiers résultats .xls systématiquement et sur les fichiers lus donpomweb si nécessaire (couleur de la police en rouge par exemple)
· La correction effectuée à chaque rencontre de doublet réside dans :

· Remplacer la ligne de NaN par les données (concaténées sur la trame)
· Insérer une nouvelle ligne et venir coller les données du doublet (et aussi de la trame)
· Nous obtenons donc deux lignes identiques du point de vue de la trame

· Pour différencier deux doublets entre eux, il y aura : 

· Le n° de ligne

· Le N° de btl auquel on vient rajouter un « b » (pour bis) pour distinguer la btl 24b de la btl 24 par exemple. Attention cette distinction du N° de btl ne se trouve pas au sein de la trame, c'est-à-dire au sein de la de référencement qui a été lu par le prog matlab comme le montre l’exemple du doublet ci-dessous pour la station 1007 btl 24  :
	161
	1007
	17
	299.1
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	43
	1007
	17
	1
	1

	162
	1007
	18
	299.6
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	163
	1007
	19
	198.5
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	44
	1007
	19
	1
	1

	164
	1007
	20
	189.5
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	165
	1007
	21
	139.6
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	45
	1007
	21
	1
	1

	166
	1007
	22
	127.8
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	167
	1007
	23
	55.4
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	46
	1007
	23
	1
	1

	168
	1007
	24
	20.2
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	47
	1007
	24
	1
	1

	169
	1007
	24
	20.2
	1007
	37.626389
	41.99997200
	-16.66557800
	48
	1007
	24b
	1
	1

	170
	1008
	1
	2002.2
	1008
	37.836111
	42.49807800
	-16.66626500
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	171
	1008
	2
	1997
	1008
	37.836111
	42.49807800
	-16.66626500
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	172
	1008
	3
	1500.9
	1008
	37.836111
	42.49807800
	-16.66626500
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN

	173
	1008
	4
	1496.1
	1008
	37.836111
	42.49807800
	-16.66626500
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN
	NaN


· Rq : attention, il faudra donc corriger également le n° de lignes (car une ligne en plus par doublet), ce qui modifie le nbre total de lignes (attention lors du contrôle des données, ne pas oublier de le corriger)
· Rq : attention : il faudra aussi corriger les fichiers d’inventaire des paramètres (cf « pxly_ficrosdown_inventparam.xls » emplacement : D:\pomme\ctdraw\etaloxlp\refdesc\oxygdefexpl\fichiers_rosette_complets\ficros_invent_param_sitewebpom)

· Corrections effectuées le 10/08/04 :

· Pour tous les fichiers résultats de la concatenation au format excel uniquement : on rajoute au nom du fichier « _cor » pour corrigé

· Ces fichiers ont été modifiés par rapport au fichier résultat .txt ou .mat, il est donc nécessaire de les renommer

· Les modifications effectuées sont :

· Soit la présence de doublets d’où l’insertion de lignes supplémentaires

· Soit un pb de décalage de lignes qui a été corrigé (ex : p2l1 et p3l1 pour le carbone inorganique dissous)

· Soit un pb d’erreur au niveau de la légende qui a été corrigé (ex : carb inorg dissous : « longitudeW » remplacé par « longitude E »)

· Soit le rajout d’une col « niskin bis » (ex : pigments phyto) pour indiquer la présence de doublets (le plus souvent par le rajout d’un « b »)

· PROCEDURE DE CONTROLE DES DONNEES CONCATENEES

· Un tableau récapitulatif est disponible : « ficrosdcoord_donpomweb_controle.doc » (même emplacement)
· Un contrôle des fichiers concaténés a été effectué, celui-ci a porté sur :

· Vérification de la concatenation tant au niveau du prog matlab que du fichier résultat

· Vérification qu’à une ligne correspond une même bouteille et une même station

· Si ce n’est pas le cas, nous sommes alors en présence d’un doublet (ou occurrence), on précise alors le n° de station et de btl

· Réalisation d’un tableau de synthèse des doublets présents par leg

· Contrôle du nombre de lignes par comparaison entre le fichier trame, le fichier donpomweb et le fichier résultat (qui est la concatenation des deux précédents fichiers)
· Rq : la comparaison s’effectue sur des données qui n’ont subies aucune intervention manuelle (colonne d’origine), en règle générale il s’agit de la dernière colonne

· Rq : il est possible d’appliquer un filtre automatique au sein du fichier excel pour contrôler que le fichier résultat est identique au précédent (donnees+filtrer+personnaliser+différent de+NaN+ok)

Attention : une fois le filtre mis en place, on ne peut compter le nombre réel de lignes entre deux cellules « filtrées » car excel ne tient pas compte du filtre (donc il prend en compte la totalité des lignes et pas celles filtrées)

Rq : la différence du nbre de lignes trouvées lors de la comparaison peut provenir du fait que les fichiers concaténés contenaient des NaN. Si on en tient compte, on retrouve le bon nbre de lignes.
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